江西农业大学研究生导师信息表

学科专业：动物遗传育种与繁殖                         所在学院：动科院
	姓  名
	郭源梅
	性  别
	男
	出生年月
	1974.08
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	职  称
	研究员
	最后学历/学位
	研究生/博士
	

	职  务
	无
	最后毕业院校
	德国哥廷根大学
	

	导师类别
	博士生导师
	首任导师时间
	2018
	导师属性
	全职
	

	工作单位
	江西农业大学
	E-mail
	gyuanmei@hotmail.com

	主要研究方向
	1、猪重要经济性状的遗传解析
2、中国地方猪种的开发和利用
3、猪新品种培育

	参加何学术团体、任何职务
	中国畜牧兽医学会畜禽遗传标记学分会，常务理事

	个人简历
	自2009年德国哥廷根大学博士毕业参加工作以来，一直从事猪遗传育种与繁殖专业相关的教学与研究。截至目前，主持国家自然科学基金4项（含面上项目一项），参与重点研发项目一项。获江西省科技进步一等奖（排名第六，2003年）、国家科技进步二等奖（排名第六，2004年）、江西省自然科学一等奖（排名第四，2009年）、中华农业科技优秀创新团队奖（排名第六，2013年）和公安部科学技术二等奖（排名第七，2014年）各一项。发表论文近100篇，其中第一作者或通讯作者25篇（SCI论文12篇）。赴英国罗斯林研究所和瑞典乌普萨拉大学，从事复杂性状遗传解析的合作研究。2014年在国家留学基金委的资助下，在澳大利亚墨尔本大学从事全基因组选择的合作研究。

	科研情况
	肢蹄软弱是集约化养猪普遍存在的问题，提高猪肢蹄结实度可以减少种猪的淘汰率。本人通过QTL定和全基因关联分析，在猪7号染色体上检测到一个主效位点，并申请国家自然科学基金1项（31060153）。背膘厚增加饲料消耗，提高造肉成本。本人通过Meta分析，在猪2、4、7和X染色体上鉴别到显著影响背膘厚的基因组位点，并申请国家自然科学基金1项（31660303）。提高饲料转化率可以降低饲养成本，提高经济效应。本人通过基因关联分析，在7号染色体上检测到显著影响料肉比的基因位点，并申请国家自然科学基金1项（31460590）。保幼条带是野猪和少数品种具有的毛色特征之一，它的形成机制及其消失机理目前仍不清楚。本人通过全基因关联分析，鉴别到2个控制保幼条带的基因组位点，以此为基础，申报国家自然科学基金面上项目1项（31972542）

	对学生

的要求
	1、热爱畜牧业
2、有较扎实的计算机和生物统计学功底

	备 注
	


