江西农业大学研究生导师信息表

学科专业：生物化学与分子生物学           所在学院：生物科学与工程学院
	姓  名
	刘世强
	性  别
	男
	出生年月
	1978.10
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	职  称
	教授
	最后学历/

学位
	研究生/博士
	

	职  务
	江西省主要学科与学术带头人-领军人才
	最后毕业院校
	南京农业大学
	

	导师类别
	硕士生导师
	首任导师时间
	2015
	导师属性
	全职
	

	工作单位
	江西农业大学
	E-mail
	Lsq_hn306@163.com

	主要研究方向
	植物分子生物学

	参加何学术团体、任何职务
	生物化学与分子生物学学科带头人；国家自然科学基金项目网评专家

	个人简历
	2005.9－2008.6 南京农业大学生命科学学院  生物化学与分子生物学专业 博士
2006.1－2008.6 在农业部“蔬菜遗传与生理研究重点开放实验室”进行科学研究
2008.7－2014.10 江西农业大学理学院  讲师
2014.11－2020.11 江西农业大学生物科学与工程学院  副教授
2019.11－2020.08 美国田纳西大学访学
2020.12－至今 江西农业大学生物科学与工程学院  教授

	科研情况
	课题项目
1)主持 江西省主要学科与学术带头人-领军人才：50万元，起止时间：2021年1月－2023年12月

2)主持 国家自然科学基金：一个新的黄瓜表皮毛发育基因NWD的克隆及功能分析（31860566），40万元，起止时间：2019年1月－2022年12月

3)主持 国家自然科学基金：黄瓜CsLOX1基因调控花器官发育的分子机制研究（31660578），38万元，起止时间：2017年1月－2020年12月
4)主持 国家自然科学基金：黄瓜AG-like基因CsMADS24在花器官发育中的功能分析（31460522），50万元，起止时间：2015年1月－2018年12月
5)主持 国家自然科学基金：黄瓜脂氧合酶基因CsLOX1参与性别分化的研究（31060262），26万元，起止时间：2011年10月－2013年12月
6)主持 江西省自然科学基金重点项目：黄瓜无毛突变体NSD基因的克隆及功能解析，50万元，起止时间：2018年1月－2021年12月
7)主持 江西省自然科学基金青年重点项目：黄瓜耐盐关键基因的挖掘及功能分析，20万元，起止时间：2017年1月－2020年12月
8)主持 江西省自然科学基金：黄瓜脂氧化酶基因参与性别分化的研究（2009GQN0034），1万元，起止时间：2010年1月－2014年12月
9)主持 江西省教育厅科学基金：黄瓜EST-SSR新标记的开发及染色体定位（GJJ10111），1万元，起止时间：2010年1月－2014年12月
10)主持 江西农业大学自由基金：茉莉酸参与黄瓜性别分化的研究（2009），2万元，起止时间：2010年1月－2013年12月
SCI论文著作
1.通讯作者Identification and expression analysis of stress-associated proteins (SAPs) containing A20/AN1 zinc finger in cucumber. Plants-Basel. 2020; 9(3): 400.   
2.通讯作者In silico identification and expression analysis of Rare Cold Inducible 2 (RCI2) gene family in cucumber. Journal of Plant Biochemistry and Biotechnology. 2020; 29(1): 56-66.   

3.通讯作者In silico identification and expression analysis of nuclear factor Y (NF-Y) transcription factors in cucumber. Agronomy-Basel. 2020; 10(2): 236.  

4.通讯作者Comprehensive genomic analysis and expression profiling of the BTB and TAZ (BT) genes in cucumber (Cucumis sativus L.). Czech Journal of Genetics and Plant Breeding. 2020; 56(1): 15-23.

5.通讯作者Overexpression of an APETALA1-like gene from cucumber (Cucumis sativus L.) induces earlier flowering and abnormal leaf development in transgenic Arabidopsis. Canadian Journal of Plant Science. 2019; 99(2): 210-220.   
6.通讯作者Isolation and functional characterization of an AGAMOUS-LIKE 18 (AGL18) MADS-box gene from cucumber (Cucumis sativus L.). Notulae Botanicae Horti Agrobotanici Cluj-Napoca. 2019; 47(2):300-307.   

7.通讯作者Ectopic expression of CsMADS24, an AGAMOUS ortholog from cucumber, causes a homeotic conversion of sepals into carpels in transgenic Arabidopsis plants. Archives of Biological Sciences. 2019; 71(1):13-20.   

8.通讯作者Isolation and characterisation of a MADS-box gene in cucumber (Cucumis sativus L.) that affects flowering time and leaf morphology in transgenic Arabidopsis. Biotechnology & Biotechnological Equipment. 2019; Accepted. doi: 10.1080/13102818.2018.   

9.通讯作者A cucumber AGAMOUS-LIKE 15 (AGL15) MADS-box gene mediates abnormal leaf morphology in Arabidopsis. Agronomy. 2018; 8: 265.   

10.通讯作者Molecular cloning and functional characterization of a Cu/Zn superoxide dismutase gene (CsCSD1) from  Cucumis sativus. Plant Cell Tissue and Organ Culture. 2018; 135: 309-319.   

11.通讯作者Identification and transcriptional analysis of dehydrin gene family in cucumber (Cucumis sativus). Acta Physiologiae Plantarum. 2018; 40: 144.   

12.通讯作者Genome-wide identification and characterization of cysteine-rich polycomb-like protein (CPP) family genes in cucumber (Cucumis sativus) and their roles in stress responses. Biologia. 2018; 73: 425-435.   

13.通讯作者Genome-wide identification, characterization, and transcriptional analysis of the metacaspase gene family in cucumber (Cucumis sativus). Genome. 2018; 61: 187-194.   

14.通讯作者Genome-wide identification of glutathione peroxidase (GPX) gene family and their response to abiotic stress in cucumber. 3 Biotech. 2018; 8: 159.   

15.通讯作者Genome-wide identification and expression analysis of YTH domain-containing RNA-binding protein family in cucumber (Cucumis sativus). Genes & Genomics. 2018; 40: 579-589.   

16.通讯作者Molecular cloning and characterization of an ASR gene from Cucumis sativus. Plant Cell Tiss Organ Cult, 2017 130: 553–565

17.第一作者（共同）CsCAT3, a catalase gene from Cucumis sativus, confers resistance to a variety of stresses to Escherichia coli. Biotechnology & Biotechnological Equipment, 2017 31: 886-896

18.通讯作者Genome-Wide Identification and Transcriptional Expression Analysis of Cucumber Superoxide Dismutase (SOD) Family in Response to Various Abiotic Stresses. International Journal of Genomics, 2017 Volume 2017

19.通讯作者Overexpression of CsLEA11, a Y3SK2-type dehydrin gene from cucumber (Cucumis sativus), enhances tolerance to heat and cold in Escherichia coli. AMB Express, 2017 7: 182

20.通讯作者 Genome‑wide identification and phylogenetic analysis of the chalcone synthase gene family in rice. J Plant Res, 2016 130: 95-105

21.通讯作者 The catalase gene family in cucumber: genome-wide identification and organization. Genetics and Molecular Biology, 2016 39: 408-415

22.第一作者 Genome-wide analysis of the auxin response factor gene family in cucumber. Genetics and Molecular Research, 2013 12: 4317-4331

23.通讯作者 Genome-wide analysis of the MADS-box gene family in cucumber. Genome, 2012 55: 245-256 

24.通讯作者 Genome-wide identification and phylogenetic analysis of the ERF gene family in cucumbers. Genetics and Molecular Biology, 2011 34: 624-633 

25.第一作者 Genome-wide identification, phylogenetic, and expression analysis of lipoxygenase gene family in cucumber. Genetics and Molecular Research, 2011 10: 2613-2636 

26.第一作者（共同） Molecular isolation of the M gene suggests that a conserved-residue conversion induces the formation of bisexual flowers in cucumber plants. Genetics, 2009 182: 1381-1385

27.第一作者 Genetic association of THYLENE-INSENSITIVE3-like sequence with the sex-determining M locus in cucumber (Cucumis sativus L.). Theoretical and Applied Genetics, 2008 17: 927-933

28.第四作者 Transcriptome sequencing and comparative analysis of cucumber flowers with different sex types. BMC Genomics, 2010 11: 384

代表专利
1.国家发明专利授权 具有黄瓜CsMADS07基因的表达载体及其应用（第一）， ZL 201610028699.1，2018
2.国家发明专利授权 具有黄瓜CsMADS09基因的表达载体及其应用（第一）， ZL 201610028698.7，2018
3.国家发明专利授权 黄瓜CsMADS03 基因过表达载体及其应用（第二），ZL201410659369.3，2017
4.国家发明专利授权 黄瓜CsMADS23 基因过表达载体及其应用（第二），ZL201410659394.1，2017

5.国家发明专利授权 黄瓜EST-SSR标记及应用（第三），ZL201410052097.0，2015

奖励情况
2020年，江西省主要学科与学术带头人-领军人才
2011年被聘为江西农业大学“未来之星”岗位人才
2010年，被评为“先进工作者”
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	备 注
	


注：1、有在其他单位做兼职导师的老师，请在备注栏注明。2、科研情况一栏如不够填写，可转下一页。
